物理系  生物信息学  研究生课程简介

	课程名称：生物信息学

	英文名称：Bioinformatics 

	课程类型：√讲授课程  □实践（实验、实习）课程  □研讨课程  □专题讲座  □其它

	考核方式：            考试                  
	教学方式：讲授

	适用专业：          理论物理        
	适用层次： 硕士√      博士 √

	开课学期：    春 
	总学时/讲授学时：  48  / 48    
	学分：3

	先修课程要求： 分子生物学

	课程组教师姓名
	职  称
	专  业
	年  龄
	学术专长

	黄延昭
	副教授
	理论物理
	36
	生物物理

	李立
	副教授
	理论物理
	31
	生物物理

	教学大纲（章节目录）：

    目的和要求：生物信息学主要介绍分子生物学数据库、生物序列分析方法和生物分子结构预测方法。通过学习使学生学会使用国际上重要的分子生物学数据库，掌握分析生物序列和预测生物分子结构的基本方法，并对生物信息学研究的内容有比较全面地了解。本课程要求学生已具有基本的分子生物学和本科数理基础。

第一章  分子生物学数据库简介（4学时）

§1.1 生物信息学的生物学基础

§1.2 分子生物学常用数据库简介
第二章  序列比对（8学时）

§2.1 序列比对的意义
§2.2 点阵序列比较

§2.3 动态规划算法

§2.4 记分矩阵和罚分

§2.5 比对的显著性分析

第三章  多重序列比对（4学时）

§3.1 多重序列比对的意义

§3.2 多重序列比对的动态规划算法

§3.3 辅助排列的统计方法

第四章  基因预测（8学时）

§4.1 基因和基因结构

§4.2 原核生物的基因预测

§4.3 真核生物的基因预测

§4.4 基因预测方法的评价

第五章  蛋白质的分类和结构预测（12学时）

§5.1 蛋白质结构及分类

§5.2 蛋白质结构分类数据库 同源建模方法

§5.3 蛋白质结构排列方法

§5.4 蛋白质结构预测

§5.5 蛋白质结构建模

第六章  基因组分析（12学时）

§6.1 基因组剖析

§6.2 基因组数据库和比较基因组学

§6.3 基因的功能分类

§6.4 功能基因组学

§6.3 基因信息的整合

	教材：  

自编讲义



	主要参考书：

David W. Mount, Bioinformatics: Sequences and Genome Analysis, Cold Spring Harbor Laboratory Press (2002).


